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Introducao e Objetivo Figuras

Alguns canceres de préstata (CP) séo indolentes e
localizados enquanto outros evoluem como uma doenca Variavel ébito vivo
agressiva e metastatica. Alguns pacientes recidivam
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apesar da terapéutica incisiva, enquanto outros sao
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localizadas. E fundamental diferenciar precocemente Histérico familiar
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terapéutica. Correlacionamos a frequéncia de variantes
genéticas identificadas pelo Sequenciamento de Nova Raca
Geracao (SNG) em 20 genes de interesse na Branco 7 (46,6%) 21 (50,0%)
fisiopatologia do CP com recidiva bioquimica Pardo 6 (40,0%) 7 (16,6%)
Negro 2 (13,3%) 13 (30,9%)
A Tabela 1- Analise descritiva das variaveis clinicas segundo ébito doenga
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submetidos ao SNG para identificagcdo de variantes
genéticas. Através de da Regresséo de Poisson, foram
analisadas as variantes genéticas nos grupos com e sem
recidiva bioquimica.

Tabela 2 — Regressao de Poisson para a recidiva bioquimica

Resultados

Segundo a Regressédo de Poisson, observou-se que as seguintes variantes foram preditores independentes para recidiva
bioquimica, sendo os dois fatores de protegao:
° chr8_134250255_SNV_T_A (p = 0,016; RR = 0,64)
° chr8_81883905_SNV_T_C (p = 0,032; RR=0,71)
As demais ndo apresentaram contribui¢do significativa, ao nivel de 5%, na presencga dos selecionados.

Conclusao

O presente estudo adquire importancia ao:
° Apontar uma possivel assinatura genética do CP
° Através do SNG, tal essa assinatura pode ser usada para refinar a definigao de gravidade e individualizar a
abordagem do CP.
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